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PARCO TECNOLOGICO PADANO ‐ PTP

Fondazione di Ricerca e di Sviluppo per le Tecnologie Avanzate applicate al
settore agro‐alimentare
Opera dal 2005 con il supporto degli Enti Territoriali (Lodi, Milano), Regione
Lombardia, Fondazione Cariplo
Il PTP e’ costituto da: Cluster comprendente Università di Milano (Veterinaria,
Agraria), Enti Pubblici/Privati, un Centro di Ricerca, un Incubatore d’ Impresa
La principale «mission» del PTP e’ lo sviluppo di soluzioni innovative volte a
supportare le filiere agro‐alimentari in Italia ed il loro trasferimento tecnologico
alle PMI.



IL CLUSTER DI LODI 
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CENTRO DI RICERCA ‐ PTP
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GRUPPO GENOMICA RISO (GENORYZA) ‐ PTP

I NOSTRI OBIETTIVI
mettere a punto nuove strategie a supporto della filiera riso per sviluppare
varietà di riso competitive sul mercato con migliore qualità e sostenibilità

LA NOSTRA MISSION
valorizzare la biodiversità esistente applicando metodologie innovative di
genomica per il miglioramento genetico di caratteri di rilevanza agronomica:
resistenza al brusone e tolleranza a condizioni idriche limitanti (coltivazione
in asciutta) di varietà “Made in Italy”
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IL TEAM  DEL GRUPPO DI GENOMICA RISO 



TEMATICHE DI RICERCA GRUPPO GENORYZA

studio dei meccanismi molecolari di resistenza al brusone – approccio genomico

studio dei meccanismi molecolari di tolleranza a condizioni idriche limitanti

sviluppo di strategie innovative a supporto della filiera risicola italiana
(tracciabilità, certificazione, valorizzazione/tutela varietà)

valorizzazione della biodiversità delle varietà di riso coltivate in Italia/Europa 



DALLA RICERCA DI BASE ALL’ APPLICAZIONE 
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BIODIVERSITA’ DELLE VARIETA’ DI RISO ITALIANO 

Metodo di DNA‐
fingerprinting che 
consente la rapida 
e inequivocabile 
identificazione 
delle varietà di riso 
per la tracciabilità 
e la certificazione 
della filiera risicola 
e dei prodotti 
derivati da riso 
Made in Italy

applicato a: semi di riso, farina di riso e prodotti alimentari derivati dal riso. Il suo potenziale
di discriminazione è stato validato mediante test condotti su miscele di farina di riso. 



I GENOMI DECODIFICATI DEL RISO 

la decodifica dei genomi del riso (250) a livello internazionale ha aperto numerose 
opportunità  di identificare i meccanismi che controllano importanti 

caratteri  agronomici e di qualità 

In POLORISO i principali gruppi di ricerca italiani coinvolti nella genomica del riso sono 
attualmente impegnati a decodificare i genomi delle varietà Carnaroli e Arborio



WP2‐ STUDI DI ASSOCIAZIONE FENOTIPO‐GENOTIPO
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IL GERMOPLASMA DEL RISO MADE IN ITALY
Progetto Valoryza
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WP2 CARATTERIZZAZIONE FENOTIPO‐GENOTIPO 
DEL RISO “MADE IN ITALY” 

CRA‐RIS (Vercelli), ENR‐CRR, UNIMI CRA‐GPG (Fiorenzuola d’ Arda), PTP

ANALISI IN CAMPO 
CARATTERI AGRONOMICI, QUALITA’

ANALISI DEL DNA (genomiche)
(CARATTERI GENETICI/BIODIVERSITA’)



WP2 ‐ ANALISI DEI LIVELLI DI RESISTENZA 
AL BRUSONE DI 300 VARIETA’ ITALIANE

Sistema di 
screening per  la 
valutazione del 
livello di resistenza
e/o suscettibilità di 
varietà di riso al 
brusone fogliare
(BLAST), tramite
l’infezione di riso
con ceppi fungini di 
Pyricularia oryzae
selezionati da 
UNIPV



WP2 ‐ STUDI DI ASSOCIAZIONE 
FENOTIPO‐GENOTIPO 

1 milione di marcatori molecolari del DNA



CONCLUSIONI E PROSPETTIVE

• Il contributo del Gruppo di Genomica Riso al progetto POLORISO e’ focalizzato nel
generare dati genomici approfonditi di 300 varietà italiane (1 milione di marcatori)

• I dati genomici verranno associati a quelli ottenuti dai rilievi fenotipici per caratteri
agronomici e di qualità raccolti sia in condizioni di campo che in condizioni di
crescita controllata (resistenza al brusone, analisi metalli pesanti) generati dalle UO

• Le analisi di associazione genotipo-fenotipo permetteranno di identificare le basi
genetiche che controllano i caratteri ottimali per lo sviluppo di nuove varietà di riso
con alta produttività e sostenibilità in Italia utilizzando/valorizzando come base la
biodiversità del riso «Made in Italy» - selezione assistita da marcatori

• Nel corso del progetto il PTP organizzerà un workshop tematico rivolto agli operatori
della filiera risicola per illustrare l’ impatto degli studi genomici sulle attività di
miglioramento genetico delle varietà italiane

L’integrazione tra le attività di laboratorio e di bioinformatica con quelle di campo e’
oggi la chiave per poter sviluppare un nuovo modello varietale che possa
contribuire alla competitività della risicoltura italiana



ptplodi@tecnoparco.org

Le informazioni derivate dal genoma di riso hanno ricadute applicative dirette:

Nei programmi di sviluppo varietale per accelerare la selezione di linee con 
approcci di miglioramento genetico

Nella realizzazione di progetti di Ricerca e Sviluppo finalizzati a definire i 
meccanismi di resistenza a stress biotici e abiotici e fornire tali informazioni
ai breeders per massimizzare la performance di nuove varietà di riso italiano

Nello sviluppo di marcatori molecolari per assicurare la tracciabilità del
prodotto a garanzia del produttore, del processatore e del consumatore

Conservazione e valorizzazione del germoplasma di riso « Made in Italy » 

LA GENOMICA DEL RISO IN AZIONE  
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